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Massimo valore con
un camplone limitato

L'attuazione di studi oncologici di precisione per favorire potenziali terapie che superino
gli odierni standard di cura richiede una visione completa del panorama genomico alla
base di un cancro.

Un metodo che mira a raggiungere questo obiettivo € la mappatura genomica completa
(CGP, Comprehensive Genomic Profiling), un approccio di sequenziamento di nuova

generazione (NGS, Next-Generation Sequencing) che:

Valuta

oltre 500 geni contemporaneamente
in un unico saggio, preservando il
campione

Aumenta

la capacita di individuare
biomarcatori rilevanti per il cancro
rispetto ai test a singolo gene o ai
pannelli multigene™®

Consolida

i test, facendo risparmiare tempo
prezioso per le fasi successive®

Genera

un solo report di analisi esaustivo
per semplificare la consultazione

Identifica le
alterazioni
genetiche nel

9 O % dei campioni

Gli studi su grandi coorti dimostrano che la mappatura genomica
completa puo identificare alterazioni genetiche rilevanti in una

percentuale di campioni che raggiunge il 90%.27"
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TruSight Oncology 500

Un solo portafoglio ottimizzato, oltre 500 geni
e massimo cinque giorni.'»®

Consente la mappatura genomica completa interna da campioni di biopsia tissutale e liquida




Il portafoglio TruSight Oncology 500 consente:

Uso della CGP

Un unico pannello NGS pan-cancro
include:

o Tutte le principali classi di varianti
e Linee guida chiave™1®
o Trial clinici
e Biomarcatori |I0: TMB, MSI,
piu la firma genomica HRD*

Implementazione interna

Introduzione dell'oncologia di
precisione nel proprio istituto:

o Conservazione interna di dati
e campioni

* Risultati ottenuti in un periodo
di tempo adeguato per supportare
il processo decisionale

o Utilizzo di un saggio dal contenuto
pan-tumorale completo,
progettato pensando al futuro

n

Semplificazione del flusso
di lavoro

Implementazione semplificata:

o Flussi di lavoro integrati che
consentono di ottenere un report
dal campione in soli 5 giorni
0 meno

e Tipi diinput flessibili (FFPE
o cfDNA da sangue)

+ Dimensioni adattabili dei batch
grazie all'automazione

o Opzioni bioinformatiche in locale
o sul cloud

Risultati affidabili

Qualita coerente in tutti e tre i saggi:

e 99,999% di specificita analitica”
o Sensibilita analitica superiore

al 95%"
o Efficace chimica di cattura ibrida
e Sequenziamento SBS comprovato
e Bioinformatica sofisticata

* HRD e disponibile solo con I'aggiunta del kit TruSight Oncology 500 HRD a TruSight Oncology 500.
cfDNA (cell-free DNA), DNA libero da cellule; FFPE (Formalin-Fixed, Paraffin-Embedded), fissato in formalina e incluso in paraffina; GIS (Genomic Instability Score), punteggio di instabilita genomica;
HRD (Homologous Recombination Deficiency), deficit di ricombinazione omologa; |0, immuno-oncologia; MSI (Microsatellite Instability), instabilita microsatellitare; SBS (Sequencing by Synthesis),

sequenziamento mediante sintesi; TMB (Tumor Mutational Burden), carico mutazionale del tumore. M-GL-01925 ITAv4.0 | 5



Ampla copertura
delle linee guida™

Analisi di piu tipi di varianti e biomarcatori chiave in 523 geni rilevanti
per il cancro su DNA ed RNA* in un singolo saggio con il portafoglio
TruSight Oncology 500 e I'analisi secondaria DRAGEN™.

Tipi di varianti rilevati dalle soluzioni TruSight Oncology 500

Varianti di DNA Varianti di RNA*

™B M| Firme genomiche
e Inserzioni/Delezioni (indel) Fusione e Fusioni e Carico mutazionale del tumore
e Varianti di singolo nucleotide (SNV) « Varianti di splicing (TMB dal tessuto, bTMB dal sangue)

« Variazioni del numero di copie (CNV) e Instabilita microsatellitare (MSI)

Variante

o Varianti multinucleotidiche (MNV) isplele

e Riarrangiamenti genici

o Deficit di ricombinazione omologa (HRD,

PACDNE

Homologous Recombination Deficiency)®

misurato mediante GISt

* Le varianti di RNA sono incluse solo con i saggi basati su tessuto di TruSight Oncology 500 e TruSight Oncology 500 High-Throughput.
1 HRD & disponibile solo con I'aggiunta del kit TruSight Oncology 500 HRD a TruSight Oncology 500.
1 GIS (Genomic Instability Score), punteggio di instabilita genomica.



Un pannello ampio e completo assicura la copertura
estesa dei biomarcatori per molti tipi di tumori solidi’
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Utero e cervice BRCA2 EPC1 ERBB2 ESR1 FOXO1 GREB1T JAZF1 NCOA2 NCOA3 NUTM2A NUTM2B PAX3 PAX7 PHF1 POLE SMARCA4 SUZ12 TP53 YWHAE 138
Altri tumori solidi ALK APC ARIDTIA ASPSCR1 ATF1 ATIC BAP1T BCOR BRCA1 BRCAZ2 CAMTAT CARS CCNB3 CDK4 CDKN2A CIC CITEDZ CLTC COLIAT COL6A3 CREB1 CREB3L1 152

CREB3L2 CSF1 CTNNB1 DDIT3 DDX3X DNAJB1T DUX4 EED EGFR ERBB2 ERG ETV1 ETv4 ETV6 EWSR1 FEV FGFRZ FGFR3 FLIT FOXLZ2 FOXO1 FOXO4 FUS
GLIT HEYT HGF HMGAZ IDH1 KRAS LEUTX MAML3 MDM2 MYB MYODT NAB2Z NCOAZ NF1 NFATC2 NFIB NR4A3 NRAS NUTMT NUTMZA NUTMZ2B PALB2
PATZ1 PAX3 PAX7 PDGFB PDGFRA PRKACA PRKD1 RANBP2 ROST SDHA SDHB SDHC SDHD SMARCBT SS18 SSX1 SSX2 SSX4 STAT6 SUZ12 TAF15 TCF12
TERT TFE3 TFEB TFG TP53 TPM3 TPM4 TRAF7 TSPAN31 VGLLZ2 WT1 WWTRT YAPT YWHAE ZC3H7B

Consultare I'elenco di tutti i 523 geni Un sottoinsieme di biomarcatori genomici per la mappatura di diversi tipi di cancro. Analisi del contenuto fornita da Velsera in base alla

inclusi nel portafoglio TruSight Knowledge Base v8.5 del software IVD (febbraio 2023). * | geni elencati contengono biomarcatori di significativita nota collegati alle

Oncology 500. linee guida o alle etichette dei farmaci. t | numeri indicano ulteriori geni inclusi nel pannello TruSight Oncology 500 che contengono
biomarcatori di significativita potenziale in base alla loro presenza in trial clinici. £ SNC, sistema nervoso centrale. M-GL-01925 ITA v4.0 | 7



Flusso di lavoro
Integrato per risultati

tempestivi

Il portafoglio TruSight Oncology 500 offre un flusso di lavoro ottimizzato basato sulla comprovata
tecnologia NGS, che consente la CGP rapida e affidabile.

Informazioni

Estrazione di informazioni rilevanti dai dati
genomici con le soluzioni software TruSight
Oncology 500, disponibili in locale o sul cloud

Scalabilita

Possibilita di scegliere tra piu piattaforme
per accogliere da 8 a 960 campioni per corsa
per il tessuto e da 4 a 48 campioni per corsa
per il ctDNA

Utilizzo di doppie celle a flusso e di parametri
indipendenti della corsa su NovaSeq™ X Series
per il sequenziamento simultaneo dei campioni
di tessuto e di biopsia liquida

Flessibilita

Utilizzo di campioni FFPE o di DNA tumorale
circolante (ctDNA) minimamente invasivo
da biopsia liquida a corredo degli studi sui
tessuti o se non e prontamente disponibile una
quantita sufficiente di tessuto

Coerenza

Errori ridotti al minimo grazie alle opzioni
di automazione e interventi manuali ridotti
del 50% circa"



Campione

Mappatura genomica completa

Estrazione

Preparazione

delle librerie

Sequenziamento

Identificazione
di varianti

Approfondimenti
e reportistica

Flusso di lavoro di 4-5 giorni

TruSight Oncology 500
CGP da biopsia tissutale

&

FFPE

Kit di estrazione
di DNA/RNA

T,

—

TruSight
Oncology 500

-

NextSeq™ 550 System
o NextSeq 550Dx* System
fino a 8 campioni

L 15

Analisi con DRAGEN TruSight
Oncology 500 su server DRAGEN locale
o Connected Analytics basato sul cloud

N

—

Pil opzioni commerciali:
lllumina Connected Insights™
o Velsera CGW'"

TruSight Oncology
500 High-Throughput
CGP a elevata

processivita
da biopsia tissutale

&

FFPE

Kit di estrazione
di DNA/RNA

T,

—

TruSight
Oncology 500
High-Throughput*

Shilloi
NextSeq 1000 e 20007
8-36 campioni
NovaSeq 6000 o NovaSeq
6000Dx* System"”
16-192 campioni

NovaSeq X Series’
32-960 campioni

T~ (]

Analisi con DRAGEN TruSight
Oncology 500 su server DRAGEN locale
o Connected Analytics basato sul cloud

i

Pil opzioni commerciali:
lllumina Connected Insights™
o Velsera CGW'™™

Flusso di lavoro di 3-4 giorni

TruSight Oncology
500 ctDNA v2

CGP da biopsia liquida

@[y

Sangue

g

=2

Kit di estrazione
del cfDNA

* NextSeq 550Dx Instrument o NovaSeq 6000Dx Instrument solo in modalita di ricerca.
T Per I'analisi secondaria locale, occorre un server DRAGEN separato e indipendente.

1 TruSight Oncology 500 High-Throughput & compatibile anche con NextSeq 550 System e NextSeq 550Dx Instrument (in modalita di ricerca) per un massimo di 8 campioni.

§ Ai fini della compatibilita, si richiede DRAGEN TruSight Oncology 500 ctDNA v2.6+.
** Non disponibile in tutti i Paesi. lllumina Connected Insights supporta I'analisi terziaria definita dall'utente grazie alle chiamate API a fonti di contenuti di terze parti.

Tt CGW, Clinical Genomics Workspace.

@[y

TruSight
Oncology 500
CtDNA v2

NovaSeq 6000 System”
8-48 campioni

NovaSeq X Series™
4-48 campioni

L 15

Analisi con DRAGEN TruSight
Oncology 500 su server DRAGEN locale
o Connected Analytics basato sul cloud

AP

—

Pil opzioni commerciali:
lllumina Connected Insights™
o Velsera CGW'"

M-GL-01925 ITAv4.0 | 9



Interventi manuall
ridottl del 50%
con l'automazione  sdmonaone

500 500 High- 500 ctDNA v2
Throughput

Beckman Coulter Life

| kit di automazione per la preparazione delle librerie con TruSight Oncology 500 Sciences Biomek i7 Qualificato lllumina | Qualificato lllumina | Disponibile nel 2025
e TruSight Oncology 500 High-Throughput sono stati specificamente formulati
per I'uso con robot per la gestione dei liquidi e forniscono pertanto volumi Beckman Coulter Life Qualificato lllumina N/A N/A

ottimizzati per la massima efficienza del laboratorio. Sciences Biomek NGeniuS

e Errori e sprechi di reagente ridotti al minimo Hamilton NGS STAR Qualificato Illumina N/A N/A

e Maggiore adattabilita
Hamilton NGS STAR MOA Qualificato lllumina | Qualificato lllumina | Qualificato lllumina

e Risultati piu coerenti®

I metodi qualificati lllumina sono sviluppati dal fornitore con il contributo di lllumina. Il fornitore & responsabile del collaudo
del metodo e i dati prodotti vengono esaminati da lllumina. L'apparecchiatura viene fornita e installata dal fornitore. lllumina
e disponibile per prestare assistenza secondaria al fornitore.

o Ottimizzazione delle risorse del laboratorio

| metodi sviluppati dal fornitore sono messi a punto e testati dal fornitore stesso. L'apparecchiatura viene fornita e installata
dal fornitore.

N/A, non applicabile

*llumina ha preferito collaborare con Beckman Coulter Life Sciences e Hamilton per sviluppare

script specifici per I'uso con il portafoglio TruSight Oncology 500.
Ulteriori informazioni sulle opzioni di automazione
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Innovativa preparazione delle librerie

| kit di preparazione delle librerie mettono a disposizione contenuti condivisi a prova di futuro,

offrendo al contempo flessibilita a livello di tipo di campione di input e processivita.
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TruSight Oncology 500

Possibilita di eseguire gli studi CGP internamente con un saggio ottimizzato

a media processivita

e Ricerca delle varianti di DNA ed RNA in 523 geni rilevanti per il cancro,
piu MSl e TMB

e Risultati in 4-5 giorni

Maggiori informazioni

Aggiunta della valutazione HRD

Informazioni su CGP e HRD ricavate da un solo campione e con un unico

flusso di lavoro

o Possibilita di includere TruSight Oncology 500 HRD come componente
aggiuntivo di TruSight Oncology 500 per una valutazione completa
dell'HRD*

e Misurazione di LOH, TAl ed LST insieme in un solo GIS' basato sulla
tecnologia Myriad Genetics

Maggiori informazioni

* TruSight Oncology 500 HRD non € disponibile per la vendita in Giappone.

1 GIS (Genomic Instability Score), punteggio di instabilita genomica; LOH (Loss of Heterozygosity), perdita di eterozigosita; LST
(Large-Scale State Transitions), transizioni di stato su larga scala; TAIl (Telomeric Allelic Imbalance), squilibrio allelico telomerico.

4
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TruSight Oncology 500 High-Throughput

Aumento della produttivita grazie alla possibilita di raggruppare in batch

fino a 960 campioni di tumori solidi per gli studi CGP

e Utilizzo dello stesso contenuto comprovato di TruSight Oncology 500

e Scelta di un'opzione di automazione per ampliare la portata
riducendo del 50% gli interventi manuali'/

Maggiori informazioni

TruSight Oncology 500 ctDNA v2

Utilizzo di campioni di sangue minimamente invasivi per valutare il DNA
tumorale circolante (ctDNA, circulating tumor DNA)
e Ricerca delle varianti di DNA in 523 geni rilevanti per il cancro,
piu MSl e TMB
e Risultati in 3-4 giorni
e Utilizzo di flussi di lavoro manuali o automatizzati per batch di varie
dimensioni (4-48 campioni)

Maggiori informazioni



https://www.illumina.com/content/dam/illumina/gcs/assembled-assets/marketing-literature/trusight-oncology-500-data-sheet-m-gl-00173/trusight-oncology-500-and-ht-data-sheet-m-gl-00173.pdf
https://www.illumina.com/content/dam/illumina/gcs/assembled-assets/marketing-literature/trusight-oncology-500-data-sheet-m-gl-00173/trusight-oncology-500-and-ht-data-sheet-m-gl-00173.pdf
https://www.illumina.com/content/dam/illumina/gcs/assembled-assets/marketing-literature/tso500-hrd-data-sheet-m-gl-00748/tso500-hrd-data-sheet-m-gl-00748.pdf
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TruSight Oncology 500 TruSight Oncology 500 High-Throughput TruSight Oncology 500 ctDNA v2
Contenuto rilevato
Piccole varianti del DNA (indel, MNV, SNV) v v v
Varianti del numero di copie
(CNV, Copy Number Variant) v v v
Fusioni (DNA, RNA)2 v v
Varianti di splicing (RNA) v X
Biomarcatori immuno-oncologici:
TMB/bTMB, MSI v v v
HRD (instabilita genomica e geni causali) «/ Richiede TruSight Oncology 500 HRD XP X

Informazioni specifiche per il saggio

NextSeq 1000 System e NextSeq 2000 System¢ NovaSeq 6000 System o NovaSeq 6000Dx

. NextSeq 550 System o NextSeq 550Dx NovaSeq 6000 System o NovaSeq 6000Dx e
Sistema o o Instrument (modalita di ricerca)®
Instrument (modalita di ricerca) Instrument (modalita di ricerca)¢ )
- NovaSeq X Series®
NovaSeq X Series®
Automazione disponibile v v v
Tipi di campioni Tessuto (FFPE) Tessuto (FFPE) ctDNA dal sangue

NextSeq 1000/2000: 8-36
N. di campioni per corsa 8 NovaSeq 6000/6000Dx: 16-192 4-48
NovaSeq X Series: 32-960

Dimensioni del pannello 1,94 Mb di DNA, 358 kb di RNA 1,94 Mb di DNA, 358 kb di RNA 1,94 Mb di DNA
Input di DNA richiesto 40 ng 40 ng 20 ng di cfDNA
Input di RNA richiesto 40 ng 40-80 ng N/A

Durata totale del saggio (dall'acido nucleico

al report delle varianti) 4-5 giorni 4-5 giorni 3-4 giorni

a.  Fusionirilevate solo con I'RNA utilizzando TruSight Oncology 500 o TruSight Oncology 500 High-Throughput.
b.  Perinformazioni sulle opzioni, contattare il rappresentante lllumina di zona.
c.  Perl'analisi secondaria con un server in locale, occorre un server DRAGEN separato e indipendente. M-GL-01925 ITA v4.0 | 13



Potenza di sequenziamento riconosciuta

Basati sulla comprovata tecnologia NGS e sulla chimica SBS o XLEAP-SBS™ * i sistemi di sequenziamento lllumina costituiscono il nucleo di un flusso di lavoro integrato,

dal campione alla risposta.

Start

illumina

NextSeq 550 Sequencing System e
NextSeq 550Dx" Sequencing System

o Sistema da banco a media processivita
o Comandi semplici

» Reagenti "carica e vai"

o Bioinformatica semplificata

NextSeq 550Dx Instrument € una versione per
diagnostica in vitro (IVD, In vitro Diagnostics),
regolamentata dalla FDA e con marchio CE,

di NextSeq 550 System.’

NextSeq 1000 System e NextSeq 2000
System

o Sistemi da banco utilizzabili per un‘ampia
gamma di applicazioni, dai pannelli mirati
al sequenziamento dell'intero genoma

o La chimica XLEAP-SBS consente un
sequenziamento piu rapido, piu economico
e di qualita superiore

e Piu celle a flusso disponibili per la massima
flessibilita

* La chimica XLEAP-SBS & una chimica SBS pil veloce, di qualita superiore e piu efficace disponibile sui sistemi NovaSeq X Series.
T Per uso diagnostico in vitro. Non disponibile in tutti i Paesi e le aree geografiche. Utilizzo in modalita RUO con le soluzioni TruSight Oncology 500.

NovaSeq X Series

e Processivita superiore a qualsiasi piattaforma
di sequenziamento lllumina

e Suddivisione flessibile dei campioni in batch,
con funzione di doppia cella a flusso e
parametri indipendenti della corsa

e Miglioramenti innovativi a livello di sostenibilita

o Economia trasformativa e maggiore produttivita

NovaSeq 6000 Sequencing System e
NovaSeq 6000Dx"™ Sequencing System

o Sistema su scala di produzione adottato dai
principali laboratori ospedalieri, commerciali
e accademici

o Adattabile a diverse esigenze

o Flessibilita del flusso di lavoro di
sequenziamento per applicazioni avanzate

NovaSeq 6000Dx Instrument e una versione per
IVD, regolamentata dalla FDA e con marchio CE,
di NovaSeq 6000 System.?
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NovaSeq X Series®

NextSeq 550 Sequencing
System o NextSeq 550Dx
Instrument (modalita RUO)=*

NextSeq 1000 System
e NextSeq 2000 System

NovaSeq 6000 Sequencing System

Sistema o NovaSeq 6000Dx Instrument (modalita RUO)>c

. TruSight Oncology 500 High-Throughput . _—
Compatibilita dei saggi Tszrius;]'?rgn(c)gf;mogSyogO:RD TruSight Oncology 500 High-Throughput TruSight Oncology 500 ctDNA v2 TruS_rlguhStiOﬁtcgfcgg/IOSOOs%lgkét'lgr;\zzu\?;put
9 9y TruSight Oncology 500 HRD (solo cella a flusso SP) 9 9y
Cella a flusso Output elevato P2 P3 P4 SP S1 S2 S4 1.5B 10B 25B
Celle a flusso elaborate 1 1 1 1 102 102 102 102 102 102 102
per corsa
TruSight Oncology 500 High-Throughput
18,5 ore 20 ore 33 ore
Durata della corsa 24 ore 19 ore 31ore 34 ore 19 ore 19 ore 25-36 ore 36-45 ore TruSight Oncology 500
CctDNA v2
22 ore 25 ore
Cluster che attraversano il . I Fino a Fino a Fino a . R P T - Fino a Fino a Fino a
filtro (PF) per cella a flusso Fino a 400 milioni 400 milioni 1,2 miliardi 1,8 miliardi Fino a 800 milioni | Fino a 1,6 miliardi | Fino a 4,1 miliardi | Fino a 10 miliardi 1,6 miliardi 10 miliardi 26 miliardi
TruSight Oncology TruSight Oncology 500 High-Throughput TruSight Oncology 500 High-Throughput
TruSight Oncology 500 2010 el
e TruSight Oncoloay 500 HRD TruSight Oncology 500 High-Throughput Throughput e
9 9y TruSight Oncology 2 x 101 bp 2 x 101 bp 2 x 101 bp 2x101bp | 2x101bp | 2x101bp
Lunghezza di lettura 500 HRD
del saggio )
TruSight Oncology 500 CtDNA v2 ST Seelocy Bel
2 x 101 bp 2 x 101 bp 2 x 101 bp 2 x 101 bp 2 x 101 bp
2 x 151 bp 2 x 151 bp 2 x 151 bp 2 x 151 bp
N. di campioni per cella a flusso¢
TruSight Oncology 500 8 - - - - - - - - - -
TruSight Oncology 500 HRD 8 - - - 16 - - - - - -
TruSight Oncology 500 - 8 24 36 16 32 72 192 32 192 480
High-Throughput
TruSight Oncology 500 ctDNA - - - - - - 8 24 4 24 -

a. Per uso diagnostico in vitro. Non disponibile in tutti i Paesi e le aree geografiche.
b. Le specifiche di installazione si basano sulla libreria del campione di controllo PhiX lllumina a densita dei cluster supportate (tra 129 e 165 k/mm? di cluster che attraversano il filtro). Gli effettivi parametri delle prestazioni possono variare in base al tipo

di campione, alla qualita del campione e ai cluster che attraversano il filtro. La percentuale di basi con punteggio qualitativo superiore a Q30 rappresenta la media dell'intera corsa.
c. Le specifiche relative a numero di letture e output sono basate su una singola cella a flusso che utilizza la libreria del campione di controllo PhiX di lllumina alle densita dei cluster supportate; NovaSeq 6000 System puo eseguire una o due celle a flusso alla volta.
d. | campioni per corsa elencati per NovaSeq 6000 System e NovaSeq X Series sono indicati per una singola corsa della cella a flusso. Possibilita di corse con doppie celle a flusso per raddoppiare I'output con TruSight Oncology 500 High-Throughput e TruSight

Oncology 500 ctDNA v2.

M-GL-01925 ITAv4.0 | 15



Analisi accurata e di facile utilizzo che
riduce | punti di contatto e accelera
| recupero di informazioni

lllumina Connected Software aiuta a ottimizzare i flussi di lavoro di genomica e a ridurre

le complessita della bioinformatica, per ottenere dati affidabili piu rapidamente.

Flessibilita

L'analisi locale e basata sul cloud consente ai
laboratori di scegliere I'opzione che meglio si
addice alle loro esigenze.

Sicurezza e conformita

La gestione fluida dei dati e il flusso di lavoro
che consente di non intervenire soddisfano
i requisiti di sicurezza piu rigorosi; la sicurezza
e la governance della condivisione dei dati,
gli audit trail e la crittografia garantiscono
la protezione dei dati.

Scalabilita

L'analisi basata sul cloud consente
|'adattamento della soluzione senza
investimenti hardware aggiuntivi.

Utilizzo semplice

L'interfaccia intuitiva, insieme all'automazione
del trasferimento dei dati e dell'avvio
dell'analisi, riduce i punti di contatto per
rendere il software accessibile sia ai
professionisti di bioinformatica sia agli altri
utenti.

[llumina Connected Software

Clarity LIMS

Software strumento

Analisi secondaria DRAGEN

Laboratorio (
Corsa C
Analisi <
Informazioni (

lllumina Connected Insights
Velsera CGW o altre opzioni commerciali

N N A
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Ottimizzazione semplificata
del laboratorio
Software Clarity LIMS™

o | flussi di lavoro preconfigurati semplificano il
monitoraggio dei campioni e la gestione dei flussi
di lavoro.

o Calcoli automatizzati del volume di reagenti e
campioni, transizioni per fasi, posizionamento dei
campioni e controllo qualita consentono di ridurre
le tempistiche di configurazione del flusso di lavoro
e creazione di script.

Magagiori informazioni

Pianificazione semplificata della corsa

Strumenti locali e basati sul cloud

o |l software intuitivo consente la configurazione della
corsa di sequenziamento e delle fasi di analisi.
o |l trasferimento e I'analisi automatizzati dei dati
eliminano o riducono la necessita di interagire con
il flusso di lavoro fino al completamento dell'analisi.
« E possibile scegliere tra BaseSpace™ Run Planner
e un numero crescente di app integrate sullo
strumento.

* Disponibile come funzionalita beta con TruSight Oncology 500 HRD.

Analisi secondaria accurata
Analisi secondaria DRAGEN

e Precisione pluripremiata' e supporto completo
di molteplici tipi di varianti

« Identificazione delle varianti di DNA (SNV, indel,
CNV, CNV assolute,* LOH,* purezza* e ploidia*
del tumore, MSI, TMB e GIS") e delle varianti di RNA
(fusioni e giunzioni)*

e Analisi da 2 a 10 volte pil veloce rispetto ad altre
pipeline,” il che & fondamentale per le applicazioni
a elevata processivita

Le pipeline di analisi del tessuto e del ctDNA di DRAGEN
TruSight Oncology 500 sono disponibili localmente
tramite un'app integrata sullo strumento e un server
DRAGEN in locale, oppure sul cloud tramite lllumina
Connected Analytics.

Maggqiori informazioni

1 L'algoritmo GIS basato sulla tecnologia Myriad Genetics € accessibile solo con TruSight Oncology 500 HRD. Non disponibile in Giappone.

 Varianti di RNA non incluse con TruSight Oncology 500 ctDNA.

§ Non disponibile in tutti i Paesi. lllumina Connected Insights supporta I'analisi terziaria definita dall'utente grazie alle chiamate API a fonti di contenuti di terze parti.

** AMP, Association of Molecular Pathology; CAP, College of American Pathologists; ASCO, American Society of Clinical Oncology; ACMG, American College of Medical Genetics.

Informazioni efficaci

lllumina Connected Insightss

e Consente ai laboratori di implementare
e automatizzare le fasi specifiche del processo,
dall'assegnazione della priorita alle varianti alla
generazione di report.

o Semplifica l'interpretazione delle varianti per
affrontare le complessita e far avanzare la medicina
di precisione.

o Sfrutta oltre 45 fonti di conoscenza esterne
per identificare biomarcatori rilevanti, trial clinici,
etichette dei farmaci e linee guida.

Magagiori informazioni

Velsera Clinical Genomics Workspace (CGW)

o Consente di classificare le varianti in base al
livello di rilevanza clinica facendo riferimento
alla letteratura, alle linee guida, alle etichette
dei farmaci e alle informazioni sui trial clinici piu
recenti.

e Genera un report di interpretazione finale basato
sulle evidenze con risultati chiari, visivi e conformi
alle linee guida per i report AMP, CAP, ASCO
e ACMG.”™
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Attributl avanzati

del prodotto

Per rendere ancora piu efficienti i laboratori, i prodotti TruSight Oncology 500 presentano le seguenti

caratteristiche:*

Certificato di analisi

Ogni prodotto TruSight Oncology 500 viene rilasciato
con un certificato di analisi (CoA, Certificate of
Analysis) emesso dal reparto Quality Assurance
di llumina, il quale attesta che il prodotto soddisfa
le specifiche e i requisiti di qualita stabiliti per il
suo rilascio.

Notifica precoce in caso di modifiche

lllumina informa i laboratori sei mesi prima che vengano
apportate modifiche significative a un prodotto
del portafoglio TruSight Oncology 500.

Maggiore durata di conservazione

La durata di conservazione minima garantita per
i reagenti TruSight Oncology 500 & estesa a sei
mesi, il che riduce il rischio di scadenza e consente
ai laboratori di utilizzare i reagenti in base alle reali
esigenze di analisi.

*Per i pacchetti TruSight Oncology 500 su NextSeq 550Dx Instrument, le funzioni avanzate si applicano solo ai kit di preparazione delle librerie e non ai
materiali di consumo principali. Sono ora disponibili le spedizioni in singoli lotti per i kit manuali TruSight Oncology 500 ctDNA v2. Le spedizioni in singoli
lotti per i kit di automazione TruSight Oncology 500 ctDNA v2 saranno disponibili nel 2024.



Il mondo
dell'assistenza
Illumina

Il servizio e I'assistenza di lllumina iniziano con la consegna dello strumento. | nostri
tecnici e i nostri ingegneri forniscono assistenza per l'installazione dello strumento
e la configurazione del laboratorio. Oltre all'assistenza in sede, offriamo corsi per
formare gli utenti sui diversi flussi di lavoro. | tecnici lllumina sono disponibili in tutto
il mondo, 24 ore su 24, cinque giorni alla settimana, per rispondere alle domande
in ogni fase del processo.

Servizio di valutazione e verifica lllumina

Strumenti e protocolli pensati per aiutare gli utenti ad adeguarsi ai piu recenti standard CAP,
AMP ed europei consentono di accelerare la valutazione analitica.*

Formazione lllumina

Grazie ai corsi pratici con istruttore e alle proposte di formazione sul web, & possibile
sfruttare la tecnologia lllumina per ottenere risultati di alta qualita in modo ancora piu veloce.

Contatti lllumina

Per tutti i dettagli sulle nostre soluzioni, contattare il rappresentante locale lllumina.

Recapiti

* Disponibile solo per TruSight Oncology 500 su NextSeq 550 System o NextSeq 550Dx System.
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Il cancro: dall'incertezza a informazioni fruibili

La CGP rappresenta un metodo ottimizzato e piu veloce per ottenere informazioni relative alle basi genomiche del cancro. Grazie a soluzioni collaudate e all'assistenza
all'avanguardia, il portafoglio TruSight Oncology 500 di lllumina & pronto per consentire ai laboratori di lavorare con la CGP. lllumina si impegna a investire nel portafoglio TruSight
Oncology 500 per contribuire al progresso della ricerca oncologica.

Insieme, possiamo approfondire la conoscenza del genoma e aiutare la medicina di precisione a compiere grandi passi in avanti.

Per maggiori dettagli, visitare www.illumina.com/tso500 o contattarci oggi stesso.

iHHumina

Siamo sempre disponibili per domande, approfondimenti e colloqui.
Visitare il sito illumina.com.

Numero verde 1.800.809.4566 (U.S.A.) | Tel. +1.858.202.4566
techsupport@illumina.com | www.illumina.com

© 2024 lllumina, Inc. Tutti i diritti riservati. Tutti i marchi di fabbrica sono di
proprieta di lllumina, Inc. o dei rispettivi proprietari. Per informazioni specifiche sui
marchi di fabbrica, visitare la pagina web www.illumina.com/company/legal.html.
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